
Ion Torrent Oncomine 肿瘤研究解决方案
端到端的工作流程，更全面的试剂菜单



基于 NGS 技术的广泛基因组分析

精准肿瘤学发展的基础

在肿瘤学研究领域，大部分在研药物都属

于个性化治疗的药物，因此从研发阶段到

临床研究，最终到患者的常规检测，这些

药物都与分子检测密切相关。

NGS 实验室检测的时代已经到来

73%的在研肿瘤药物都与个性化医疗相关。*

73%

*  PMC发布的个性化医疗报告
 (个性化医学联盟，2017年)。



您的实验室可以出具一份清晰的报告

涵盖所有的关键信息
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Ion Torrent Oncomine 解决方案

Ion TorrentTM OncomineTM平台为您提供端到端的工作流程：从Ion 

ChefTM系统上的自动化样品制备，到Ion GeneStudioTM S5系统上的

测序，以及包含由Ion TorrentTM OncomineTM Reporter软件生成的

报告的完整生物信息学分析解决方案。这套完整的系统是基于临

床肿瘤研究所开发和优化的。
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具备可扩展性和灵活性的全

自动Ion TorrentTM NGS系统

OncomineTM Reporter软件

广泛的检测菜单，涵盖多种

应用

针对临床研究样本的

端对端解决方案

专业的技术支持

Ion AmpliSeqTM和cfNA

(游离核酸)试剂
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全面的 Oncomine 检测解决方案

涵盖临床肿瘤研究多方面应用

此处提供的内容可能涉及尚未正式发布的产品，如有更改恕不另行通知。
仅供研究使用。不用于诊断流程。
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Oncomine
Focus Assay

Oncomine Childhood
Cancer Research Assay

Oncomine
Comprehensive Assay v3

精选靶标设计，简化检测方案

经过缜密设计，涵盖精准肿瘤学研究中的关键靶标

NTRK基因融合检测已成为精准肿瘤学研究领域的主要检测需求。基于RNA的新

一代测序(NGS)技术是NTRK基因融合检测的首选方法。Oncomine检测试剂盒的

检测基因是通过缜密设计、整合癌症驱动基因(精准肿瘤学治疗的潜在未来靶标)信

息精选而来，因此，可用于检测已知的 NTRK1，NTRK2 和 NTRK3基因融合以及其

他重要的癌症驱动基因，例如 EGFR L858R，T790M和19号外显子缺失；MET 14号

外显子跳跃突变；PI3K等。

8



整合复杂的分类方案，提供端到端的工作流程

血液系统恶性肿瘤的经典分子检测分析由复杂

的单基因靶向分子分类方案组成，分析检测可

能受到限制。NGS技术整合并简化了适用于所

有标本的通用方案，缩短了周转时间(TAT)，提

高了检测率。Ion TorrentTM OncomineTM Myeloid 

Research Assay可提供：

• 全面的基因覆盖率，包括单核苷酸变异

(SNV)、插入和缺失(indel)、基因融合、驱

动变异和表达

• 简易、自动化的2-3日工作流程，具体时间

取决于样品类型

• 简化的端到端信息学解决方案，包含

Oncomine Reporter软件，为您提供清晰、

简明且可自定义的报告
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不断拓展的液体活检解决方案

持续创新和扩展，精进不休

液体活检已成为肿瘤分子谱信息的重要来源。当没有福尔

马林固定石蜡包埋(FFPE)组织样品时，液体活检可作为替

代检测方法，还可以用于了解肿瘤异质性并跟踪其分子组

成、演变，以及检测主要驱动突变和耐药突变。无论您是

需要检测特定的肿瘤类型，还是关注评估多种肿瘤类型和

肿瘤生物标记物的更广范畴，Oncomine游离核酸检测产

品系列都可以为您提供可靠的支持。

• 经过优化的检测基因-可同时检测SNV、插入/缺失、 

拷贝数变异(CNV)和融合，以获得多个生物标记物的信息

• 2-3日的工作流程-完整的NGS研究工作流程，从血

液样品到变异数据

• 灵活的样品起始量-只需一管血液即可获得检测结果

• 低检测限-低至0.1%的检测下限
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免疫肿瘤学

仅需一份样品即可同时评估肿瘤突变负荷和其他标准生物标记物

肿瘤突变负荷(TMB)是一种新兴的生物标记物并迅速得到

免疫肿瘤学领域的关注。临床试验证实，TMB越高的患者

对免疫检查点抑制剂的应答反应越好。随着越来越多的免

疫检查点抑制剂获批，TMB将逐步应用于临床检测。

NGS是检测TMB的最佳技术，Oncomine Tumor Mutation 

Load Assay / Oncomine Comprehensive Assay Plus仅需一

份样品和一个NGS工作流程即可提供变异分析结果，评估

TMB和其他生物标记物。
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端到端的生物信息学解决方案

分析序列：Torrent SuiteTM软件

简化测序操作并创建BAM文件

注释和筛选：Ion ReporterTM软件

检出变异；确定并注释癌症驱

动变异

Oncomine Reporter将生物标记

物关联至已上市药物、指南和

临床试验

Oncomine信息学工作流程

Ion TorrentTM OncomineTM信息学工作流程提供了从样品到报告的数据分析解决方案：从多个变异的初始序列分析到相关

癌症驱动基因的注释，再到最终的Oncomine Reporter报告。该工作流程创建了精简的解决方案，降低了NGS实验室检

测对专业生物信息学知识的要求。

Oncomine Reporter

• Oncomine Reporter可创建清晰简明的报告

• 包含相关生物标记物数据及其关联的治疗方法、指南以

及正在进行并招募中的临床试验信息

• 针对Oncomine检测进行了优化，适用于FFPE组织检

测、液体活检、TMB、血液肿瘤学以及细胞遗传学检

测等应用
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Oncomine
annotations

knowledgebase

Guidelines = 34
Genes = 54

Chromosomal alterations = 28

Therapies = 83
Genes = 23

Chromosomal alterations = 2

Clinical trials = 1,197
Genes = 205

Chromosomal alterations = 21

Oncomine Reporter
June 2019

自定义报告
您可以对报告的第一页进行自定义，分节显示关键结果、

相关生物标记物及变异信息，从而可以快速查看基于肿瘤

类型和治疗适应症相关的治疗方法。

您可以在自定义模板中使用Logo、自定义文本，并从11种

语言中选取一种所需的语言。

您可以根据需要，使用报告生成器添加和删除各个部分，

便捷地生成自定义报告。

获取临床试验信息
Oncomine Reporter软件整合了来自50多个临床试验注册

机构的数千项临床试验数据。您可以按照地区、国家和省

市筛选相关的公开临床试验信息并将其添加到报告中。

全球内容标准化
Oncomine注释知识库数据经过缜密精选，且每季度更

新一次。从全球多样化的数据源收集数据后，由一组

专业的科学家团队亲自审查所有候选数据，并由两名

独立的审查员检查每一项候选数据的背景和标准化情

况。该流程的各个阶段都有内置的质量控制步骤。
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精简化可扩展的端到端工作流程

适用于每一个实验室

Ion Chef System

仅需一台Ion GeneStudio S5测序仪即可处理不同规格的芯片，实现不同通量的检测。

可根据您的需求，选择适合的芯片。

Ion 510TM芯片 Ion 520TM芯片
2-3 M reads

最长读长400 bp
3-6 M reads

最长读长600 bp

手动操作时间和易用性是每一个实

验室关注的重点。无论您使用的是

Ion AmpliSeqTM Panel还是Oncomine 

Assay，Ion GeneStudioTM S5系列高

通量测序系统及其即插即用型耗材

都可为您提供最快速、最简便的靶

向NGS检测。结合Ion ChefTM系统文

库构建和模板制备功能，真正实现

整个工作流程的自动化和精简化。

仅需15分钟手动时间来为测序仪设

置8样品运行，即可在4天内获取样

品结果。
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无需采购多台设备、设置多个工作流程来满足所有NGS测试的需求。

Ion GeneStudio S5一机多用，满足您多方需求。 

Ion GeneStudio S5 Prime System Oncomine Reporter

Ion 530TM芯片 Ion 540TM芯片 Ion 550TM芯片
15-20 M reads
最长读长600 bp

60-80 M reads
最长读长200 bp

100-130 M reads
最长读长200 bp

有关Oncomine解决方案的更多信息，请访问 oncomine.cn
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